Opis ramowego tematu badan

Informacje ogodlne

Instytut: Instytut Zootechniki — Pafistwowy Instytut Badawczy.

Temat badawczy: Poszukiwanie podtoza genetycznego fenotypu BEW (biate niebieskookie) u alpak

z wykorzystaniem najnowszych technik sekwencjonowania genomu.
Dyscyplina naukowa: zootechnika i rybactwo.

Imie i nazwisko potencjalnego promotora: prof. dr hab. Katarzyna Pidrkowska.

Podstawowe informacje o temacie badawczym

Fenotyp BEW czyli biata niebieskooka alpaka czesto obcigzona wadg stuchu, pojawia sie
spontanicznie przy krzyzowaniu alpak o réznych kolorach. Fenotyp ten jest niepozgdany ze
wzgledu na kolor teczéwki i defekt stuchu. Jedyna informacja na temat podtoza genetycznego
dotyczy pojedynczej zmieniajgcej sens aminokwasowy mutacji SNP w genie KIT, niemniej jednak
ta mutacja wystepuje takze u szarych oraz krypto-szarych alpak. Hodowcy potrzebujg przydatnego
markera DNA, ktéry umozliwitby prowadzenie swiadomych krzyzowan, po ktérych w kolejnych
pokoleniach fenotyp BEW nie bedzie wystepowat. Najwiekszy problem stanowig krypto-szare
alpaki posiadajgce w/w mutacje, ale nie ujawniajgce tego w kolorze runa, dla ktorych test

na mutacje w genie KIT wydawatby sie niezbedny. Pytanie tylko ktdre alpaki testowac.

Celem naukowym badan jest wytypowanie markeréw DNA zwigzanych z wystepowaniem fenotypu
BEW z wykorzystaniem technik, sekwencjonowania dtugich i krétkich odczytéw w celu zwiekszenia
Swiadomosci hodowcdw w zakresie krzyzowania zwierzat i unikania pojawienia sie niepozgdanego

osobnika BEW w potomstwie.

Wyniki zostang bezposrednio wykorzystane do opracowania markera DNA $cisle zwigzanego
z fenotypem BEW oraz jego taniej i szybkiej metody detekcji i przygotowaniem takiej ustugi dla

hodowcdw, co aktualnie hodowcy zgtaszajg jako potrzeba o wysokim priorytecie.

Giowne pytania badawcze

e (Czy wystepowanie fenotypu BEW (biata niebieskooka alpaka, czesto z uposledzonym
stuchem) jest zwigzane wytacznie z réznymi wariantami genu KIT?

e W literaturze mozna znalezé wiele informacji o korelacji wariantéw genéw ALX7, DCT oraz
TYR z wystepowaniem niebieskiej teczowki, czy w przypadku fenotypu BEW tez wystepuje
ta korelacja?

e (Czyfenotyp rose grey (szaror6zowa alpaka) ma wiele cech genetycznych wspdinych z BEW
jak sugerujg hodowcy?
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e (Czyinne geny odgrywajgce kluczowg role w melanogenezie jak KITLG, MITF i ENRD
zwigzane sg z determinacjg fenotypu BEW?
e (Czyizolaty DNA uzyskane z wymazow z jamy ustnej bedg przydatne przy

sekwencjonowaniu dfugich odczytéw genomu z wykorzystaniem techniki PacBio?

Podstawowe metody/opis pracy

Praca badawcza zostanie wykonana na grupach alpak o fenotypie BEW, silver grey (srebrno szara
alpaka), rose grey (r6zowo szara alpaka), oraz biate alpaki. Materiat badawczy bedzie pobierany

w postaci wymazow oraz probek krwi. Do sekwencjonowania genomu z wykorzystaniem technik
generujgcych krétkie odczyty zostang wykorzystane izolaty DNA z wymazdéw, natomiast

do sekwencjonowania genomu generujgcego dtugie odczyty —izolaty DNA z krwi petne;.
Wytypowane cechy charakterystyczne postuzg do opracowania markerdw DNA, ktdre bedzie
mozna wykorzysta¢ w hodowli w celu unikniecia otrzymania osobnika BEW, co umozliwi
monitoring DNA rodzicéw. Do wytypowanych charakterystycznych dla BEW markerdéw zostang
opracowane specjalne metody identyfikacji tanie i mniej pracochtonne. Wytypowane cechy
genetyczne charakterystyczne dla fenotypu BEW zostang zwalidowane na grupie alpak ok. 400
osobnikéw o réznym kolorze runa w tym osobniki o fenotypie BEW, srebrna oraz rézowa szara
alpaka i biata. Uzyskane wyniki bedg prezentowane na mozliwie wielu konferencjach naukowych,
w tym branzowych, aby zwiekszy¢ swiadomosé hodowcdédw w zakresie monitorowania
ewentualnego zagrozenia otrzymania w potomstwie alpak o fenotypie BEW, dla ktérego niebieskie
oczy wskazywane sg przez hodowcéw jako wada, ponadto wysokie prawdopodobienstwo
uposledzenia stuchu dla tego fenotypu. Transkrypty dla gendw, ktérych warianty wykazg korelacje
z fenotypem BEW, bedg analizowane w cebulkach wiosowych z uwzglednieniem alpak o réznym

kolorze runa.

Dodatkowe informacje

Badania bedg wigzac sie takze z etapem pozyskiwania materiatu od alpak, w formie wymazéw,
probek krwi lub witoséw z cebulkami, co bedzie wigzato sie z wyjazdami na farmy alpak
zlokalizowane w réznych czesciach Polski. Dlatego kandydat powinien nie wykazywa¢ strachu
w obecnosci alpak, poniewaz bedzie uczestniczyt aktywnie w pobieraniu tego materiatu.

e Wymagane umiejetnosci pracy w laboratorium genetycznym, w tym znajomosé

podstawowych metod izolacji DNA, RNA oraz technik PCR.
e Mile widziana znajomos¢ techniki sekwencjonowania metodg Sangera.
e Mile widziana podstawowa wiedza o hodowli alpak w Polsce.

e Dobra znajomos¢ j. angielskiego.
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Dane o potencjalnych wspétpracownikach

Na tym etapie nie przewidujemy promotora pomocniczego. Bedziemy podejmowac wspdtprace
z réznymi farmami alpak zlokalizowanymi w Polsce, w celu pozyskania materiatu do badan.
W ramach poprzednich badan mamy zgromadzony materiat od 400 alpak w postaci izolatéw DNA

z wymazow, jednak ta baza bedzie wymagata réznych uzupetnien na réznych etapach badan.
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